Supplementary Materials

Supplementary Table S1. Genotypical evaluation of Katy mutants with diagnostic SSR markers .

Simple Sequence Repeat Markers

GSOR ? RM223 RM225 RM484 RM224 RM190 RM234 RM481 RM232 RM231
Katy 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615001 192 142 0.1 120 114 135 214 159 181
615002 190 142 . 120 114 135 214 159 181
615003 190 142 291 120 114 135 214 159 181
615004 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615005 . . 139 114 135 214 159 191
615006 192 142 120 114 135 214 159 181
615007 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615008 192 142 291/296 120 114 135 214 159 181
615009 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615010 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615011 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615012 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615013 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615014 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615015 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615016 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615017 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615018 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615019 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615020 190 142 291 120 114 135 . 159 181
615021 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615022 192 142 291 120 114 135 214 159 181
615023 192 142 291 120 114 135 214 157 177
615024 192 142 291 120 114 135 214 159 181
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615180 192 142 . 120 114 135 197 159 181

615181 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615182 192 142 . 120 114 135 217 159 181
615183 192 142 . 120 114 135 217 159 181
615184 192 142 . 120 114 135 214 159 .
615185 192 142 . 120 114 135 214 161 181
615186 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615187 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615188 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615189 192 142 . 120 114 135 214 159 181
615190 192 142 . 120 114 135 214 159

L indicates missing data. An allele that is different from Katy suggests the presence of a low abundance allele suggesting that cross pollination with
other cultivars may have occurred. The data were generated using 5 seeds per line (can be accessed at www.ars.usda.gov/GSOR).

Z indicates accession number at GSOR (wWww.ars.usda.gov/GSOR) for requesting indicated seeds.

% indicates base pair of SSR marker.



